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  سمه تعالياب

  

  

  پزشكي كشور هاي موسسه تحقيقات گياه سلسله سخنرانيكميته برگزاري 

  هاي موسسه  سالن همايش– 1390ماه  مهر5 شنبه سه همايش نيم روزه

  1 -سيستماتيك معاصر 
نشمندان اين عرصه و ساير گشائي دا و در مواردي نيز منتظر گرهاست  بودهدر حل و فصل بسياري از مشكلات علمي موفق سيستماتيك معاصر 

هـاي بيـشتر بـين      مورد بحث قرار گيرد و زمينه بـراي همكـاري         هاي مختلف آن   عي خواهد شد برخي گوشه    در اين همايش س   . دانشمندان است 

 را لمـي هاي آتي در سطوح مختلف در اين زمينه با ياري فرهيختگاني كه با حضور خـود ايـن جلـسات ع           دانشمندان داخلي و برگزاري همايش    

  .دكنند فراهم آي پربارتر مي

برخي از اين  . گردد ها مي باشند كه موجب تمايز آنها از ساير گونه گونه هاي موجودات زنده هر يك داراي مشخصه هاي منحصر به فردي مي

بررسي اين صفات باشد كه با  هاي مختلف مشترك بوده و برخي منحصرا محدود به يك گروه خاص ميهها و يا صفات در بين گرو مشخصه

 در بيولوژي، بررسي ارتباطات تكاملي تبارشناسي و يا (Phylogenetics) موضوع علم فيلوژنتيك  .توان به ارتباطات تكاملي آنها پي برد مي

ودات زنده هاي تاكسونومي، رده بندي، شناسايي و نامگذاري موجيكي از مهمترين كاربردهاي فيلوژني در حوزه.  باشدبين موجودات زنده مي

ها و گروه بندي بين آنها  ان هاي قديم همواره بشر با استفاده از معيارهايي از قبيل صفات ظاهري سعي در ايجاد ارتباط بين گونهزم از . باشدمي

كوچكتر هاي پروژه ژنوم انساني و پروژه  .گرفته استي به صورت غيرعلمي صورت ميصورت علمي و گاهه است كه برخي از آنها ب داشته

هاي مبتني بر  امروزه در كنار روش.  آيند شمار ميه هاي علمي ب نحوي ماحصل اين فعاليته اي جالبي هستند كه ب موضوعات فرارشته،مشابه

 به عنوان ابزار مهم در شناسايي روابط تكاملي موجودات زنده استفاده DNA يابي تواليصفات ظاهري، از روش هاي مولكولي از قبيل تعيين 

  .دشو مي

رتبـاط تكـاملي موجـودات و حتـي      تا مشكلات مترتب بـر آن و فيلـوژني و ا          1753 ابداعي سال    (binomial)از سيستم دونامي    در اين جلسه    

 در عرصه گياه پزشـكي وجـود   ماتيك معاصرتسيس تا سوالات و ابهاماتي كه احيانا در خصوص هاي نوين قطعات ژنومي  ژنوم و تكنيك قطعات

   .گذاشته خواهد شد به بحث دارد

  

  شناسان روي قارچ معضل پيش: 59ماده 

  رسول زارع

با . شوند  ابداعي توسط كارل لينه، موجودات زنده با يك اسم منحصر بفرد شناخته مي(binomial) بر اساس سيستم دونامي 1753از سال 

كنند  اغلب مردم عادي تعجب مي. سيار دشوار استهاي علمي و لزوم تغيير در اسامي موجودات شغل يك تاكسونوميست ب توجه به ضرورت

، اما بسيار بيشتر تعجب خواهند كرد اگر با قارچها برخورد كرده و ببينند كه يك Allium sepaگويد   ميپيازچرا يك تاكسونوميست به جاي 

 كد 59 كه بر اساس ماده ها گروهي هستندقارچها در دنياي موجودات زنده تندر واقع . شود  ناميده ميبيش از يك نام معتبرقارچ گاهي با 

 كه اجازه ايجاد اسم جديد براي مرحله 59ماده . (dual nomenclature) اجازه دارند بيش از يك اسم معتبر داشته باشند (ICBN)نامگذاري 

، اگرچه پيشنهاد اوليه آن در سال مورد پذيرش قرار گرفت) در كد استكهلم (1952دهد اولين بار در سال  غيرجنسي قارچهاي پلئومورفيك را مي

. گردد  محسوب مي» يك اسم-يك موجود زنده « يك استثنا نسبت به اصل چهارم كد مبني بر 59ماده .  مطرح شد49 تحت عنوان ماده 1912

هاي  هي از قارچآن ارجحيت دارد، اما ارتباط تعداد قابل توج) آنامورفي(نسبت به اسم مرحله غيرجنسي ) تلئومورفي(اسم مرحله جنسي 

هاي مخفي توليد مثل جنسي دارند و يا به طور كلي مرحله  اين گروه از قارچها يا با مكانيزم. آنامورفيك با شكل جنسي آنها نامشخص است

 ماده با هدف حذف( و پيچيدگي حاصل از آن در نامگذاري قارچها 59براي رفع معضل ماده ) 2011آوريل (اخيرا . اند جنسي را از دست داده

مطرح شده است، اگرچه گروه زيادي از قارچ شناسان در برابر اين بيانيه جبهه گرفته و »  يك اسم–يك قارچ « پيشنهاد بيانه آمستردامدر ) 59

هاي مولكولي در  با وجود ابداع و همه گير شدن روش. اند در پاسخ دلايل علمي براي جلوگيري از حذف كامل اين ماده را ارايه كرده

بندي مدرن جاي داد چه رسد به اينكه  توان در طبقه هاي آنامورفي را، حتي در سطح تيره، نيز نمي شناسي هنوز تعداد قابل توجهي از قارچ چقار
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 از كد حذف 59المللي گياهشناسي ملبورن پس از راي گيري ماده  در كنگره بين) 2011جولاي (اخيرا . اسم تلئومرفي در سطح گونه به آن داد

همچنين در همين همايش الزام توصيف لاتين از اول سال .  براي هر قارچ فقط يك اسم معتبر وجود داشته باشد2013 مقرر گرديد از سال شد و

  .توان از لاتين يا انگليسي به عنوان آلترناتيو استفاده كرد  حذف شد و به جاي آن مي2012

  

  ها و فيلوژني استوارچند ماهيتي داده

  محسن مفيدي نيستانك

توجه ) robust phylogeny(هاي جانداران و تخمين فيلوژني استوار  طي چند سال اخير، به نقش و اهميت كشف روابط تكاملي بين تاكسون

قبيل هاي مختلف، از  گوي بسياري از ابهامات زيست شناسان در زمينه تكامل در سطوح ماكرو و همچنين ميكرو، پاسخ.  است دو چندان شده

، بيان روابط انگلي در زنبورهاي حشره )speciation(، بروز مقاومت بندپايان به سموم متعارف، گونه زايي )co-evolution(تكامل همسو 

ها و به كارگيري  تر در تجزيه و تحليل داده هاي دقيق ها و سيستم به ويژه با معرفي الگوريتم. خوار و بسياري سوالات ديگر شده است

ي پيش از حل  اند كه حتي تا دهه ها قادر به تحليل معادلاتي شده هاي بزرگ مولكولي، فيلوژنيست ي ماتريس تر جهت محاسبه رهاي قويكامپيوت

هاي  اند كه بهترين راه حل در كشف روابط تكاملي، همانا استفاده از داده از سوي ديگر برخي نوگرايان مدعي شده. ي آن ناتوان بودند يك معادله

بحث حاضر اين نظريه را به چالش . اند روابط تكاملي دانسته) reconstruction(ولي است و بعضاً به افراط آن را يگانه مسير بازبيان مولك

هاي شكل  به دست آمده از چندين حوزه، از قبيل داده) multi-criteria(هاي چند ماهيتي  كشد و با طرح يك مثال، اهميت استفاده از داده مي

 هسته و DNAهاي   برگرفته از رشتهsequencingهاي مربوط به  و نيز داده) continuous(و پيوسته ) discrete(سسته شناسي گ

دهد و با ذكر مستندات، فيلوژني استوار را  ها را مورد بحث قرار مي و آناليز تركيبي آن)  پروتئين ساز و ريبوزوميDNAمتعلق به (سيتوپلاسم 

 .هاي گوناگون مرتبط مي داند بيشترتعداد كاراكتر و با ماهيتبه تجزيه و تحليل هرچه 

  

  تكنيكهاي مدرن در تعيين ترادف ژنوم

 محمدرضا صفرنژاد

تعداد و نحوه قرار گيري اين . ژنوم موجودات زنده از ترتيب قرارگرفتن چهار نوع نوكليوتيد داراي باز هاي آلي مختلف تشكيل گرديده است

ديگر منجر به بروز صفات مختلف ميگردد كه اين خود باعث ايجاد تنوع و خصوصيات منحصر به فرد در موجودات نوكلئوتيد ها در كنار يك

بنابراين شناسايي نحوه چينش اين نوكلوتئيد ها ميتواند به عنوان يك معيار مطمئن در شناسايي تشابهات و تفاوت هاي موجودات . زتده ميگردد

 هاي ريبوزومي ميباشند به عنوان يكي از قسمت هاي ژنوم در بررسي RNAكه كد كننده   DNAواحي از ن. مختلف مورد استفاده قرار گيرد

  . هاي تكاملي مورد استفاده قرار مي گيرد

اين پيشرفت ها در حوزه . پيشرفت و توسعه تكنيك هاي مرتبط با تعيين ترادف در طول سه دهه اخير از رشد قابل توجهي برخوردار بوده است

  .  بوده استDNA زمان مورد نياز و همچنين كاهش شديد هزينه هاي مرتبط با تعيين ترادف كاهش

 مورد نظر و استفاده از مواد راديواكتيو در جهت شناسايي DNAمتد هاي اوليه در تعيين ترادف بر اساس روش هاي هضم شيميايي رشته 

ف مبتني بر ايجاد محدوديت در توليد رشته هاي جديد ميباشد، به نحوي كه تكنيك هاي بعدي در تعيين تراد.  بوده استDNAنوكلئوتيد هاي 

 Nextروش هاي نوين در تعيين ترادف كه تحت عنوان . شناسايي اين رشته ها با استفاده از مواد فلئورسنت متصل به نوكلوتيد ها ميباشد

generation sequencingتوسعه و پيشرفت تكنولوژي مرتبط با اين .  قرار گرفته اند معروف مي باشد در طي دهه اخير مورد توجه فراوان

با پيشرفت تكنيك هاي مرتبط با تعيين ترادف، همزمان با كاهش هزينه . روش ها در طي چند سال گذشته با رشد تصاعدي همراه بوده است

ه بر اين افزايش قابل توجه در حجم توليد علاو  .هاي مربوطه، سرعت دسترسي به اينگونه اطلاعت نيز به نحو چشمگيري كاهش يافته است

  .داده ها باعث تسريع در پروژه هاي تعيين ترادف گرديده است

 دانشمند از سراسر دنيا صورت پذيرفت و به 2800 اولين پروژه تعيين ترادف ژنوم انسان كه با استفاده از تكنولوژي هاي ابتدايي و با كمك 

استفاده از تكنولوژي هاي مدرن در دومين پروژه .   ميليارد دلار تخمين زده شده است3روژه در حدود  سال طول كشيد  و هزينه اين پ13مدت 

 ميليون دلار هزينه برداشته 1,5 ماه به طول انجاميد و 3انجام گرديد صرفا  2003 ميباشد و در سال James Watsonژنوم انسان كه مربوط به 

 دلار امكان پذير 1000 روز و با صرف هزينه 1  در مدت 2015انجام تعيين ترادف ژنوم انسان در سال با ادامه پيشرفت در اين تكنولوژي . است

  .خواهد شد
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 اطلاعات حاصله از اين پروژه ها باعث تحولي عظيم در شناسايي بيماري هاي ژنتيكي ميگردد كه مي تواند در برنامه هاي پيشگيري مورد 

تسريع در روند تعيين ترادف و كاهش هزينه هاي مربوطه باعث گرديده تا پروژه هاي تعيين ترادف ژنوم در علاوه بر اين، . استفاده قرار گيرد

  . طي سال هاي اخير مورد توجه قرار گيرند و به عنوان دقيق ترين ابزار در مطالعات تكاملي مورد توجه قرار گيرند


